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RESUMO

Este estudo descreve a emergéncia da leishmaniose visceral canina (LVC) em Botucatu, municipio
anteriormente classificado como 4area silenciosa, ndo receptiva e ndo vulneravel. Foram analisados dois
casos autoctones atendidos no Hospital Veterindrio da FMVZ/UNESP em 2025, ambos sem historico de
deslocamento. A metodologia incluiu exame clinico, hemograma completo, bioquimica sérica, pesquisa
parasitologica em aspirado de medula 6ssea, sorologia por RIFI e diagnostico molecular por PCR
convencional com amplificacdo da regido ITS1, seguido de sequenciamento Sanger para confirmagéao da
espécie. Os resultados evidenciaram sinais clinicos compativeis com LVC (linfoadenomegalia,
onicogrifose, lesdes cutaneas), alteracdes hematoldgicas (anemia, trombocitopenia) e bioquimicas
(hiperglobulinemia, hipoalbuminemia). A pesquisa parasitologica revelou formas amastigotas, e o
sequenciamento confirmou Leishmania infantum em ambas as amostras.

A discussao aborda a evolugdo da LVC no estado de S@o Paulo, associada a expansdo urbana e a
conectividade vidria, especialmente ao longo da Rodovia Marechal Rondon, que favoreceu a dispersdo do
vetor Lutzomyia longipalpis e a introducdo de caes infectados. Em Botucatu, a detecg¢do do vetor no mesmo
ano dos casos autdctones, embora em bairros distintos, sustenta a receptividade municipal e o risco de
endemizac¢do, explicando-se a auséncia de coincidéncia espacial por limitagdes da vigilancia entomolégica,
sazonalidade e mobilidade animal. Conclui-se que o municipio apresenta alta vulnerabilidade para a
manutenc¢do do ciclo zoonotico e potencial evolugdo para casos humanos. Recomenda-se intensificagdo da
vigilancia entomolégica e clinica, integragdo interinstitucional de dados, inquérito canino continuo, medidas
de bloqueio vetor—cdo—humano, politicas de educagdo em satide e investimento em pesquisa aplicada para
subsidiar estratégias de controle.

Palavras-chave: leishmaniose visceral canina; sequenciamento; expansao urbana; saude publica.



ABSTRACT

This study reports the emergence of canine visceral leishmaniasis (CVL) in Botucatu, a municipality
previously classified as silent, non-receptive, and non-vulnerable. Two autochthonous cases were analyzed
at the Veterinary Hospital of FMVZ/UNESP in 2025, both with no travel history. The methodology included
clinical examination, complete blood count, serum biochemistry, parasitological analysis of bone marrow
aspirates, serology by indirect immunofluorescence (RIFI), and molecular diagnosis through conventional
PCR targeting the ITS1 region, followed by Sanger sequencing for species confirmation. Results revealed
clinical signs consistent with CVL (lymphadenomegaly, onychogryphosis, cutaneous lesions),
hematological changes (anemia, thrombocytopenia), and biochemical alterations (hyperglobulinemia,
hypoalbuminemia). Parasitological tests detected amastigote forms, and sequencing confirmed Leishmania
infantum in both samples.

The discussion highlights the progression of CVL in Sao Paulo State, linked to urban expansion and
connectivity along major routes such as the Marechal Rondon highway, which facilitated the spread of
Lutzomyia longipalpis and the introduction of infected dogs. In Botucatu, detection of the vector in the same
year as autochthonous cases, albeit in different neighborhoods, supports municipal receptivity and the risk
of endemicity. The lack of spatial overlap is explained by limitations in entomological surveillance, seasonal
vector dynamics, and animal mobility. In conclusion, Botucatu shows high vulnerability for sustaining the
zoonotic cycle and potential progression to human cases. Recommendations include strengthening
entomological and clinical surveillance, continuous canine surveys, interinstitutional data integration,
implementation of vector-dog—human control measures, health education policies, and investment in
applied research to guide effective control strategies.

Keywords: canine visceral leishmaniasis; sanger sequencing; urban expansion; public health.
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1. INTRODUCAO

A leishmaniose ¢ uma zoonose parasitaria cronica causada por protozoarios do género Leishmania,
considerada uma doenga negligenciada e relacionada a pobreza (GUPTA et al., 2022). Clinicamente,
apresenta duas formas principais: leishmaniose cutanea (LC) e leishmaniose visceral (LV), sendo esta ultima
a mais grave (BURZA et al., 2018). Originalmente descrita como uma doenca rural,a LV tem se expandido
para areas urbanas e periurbanas devido a adaptagdo do vetor Lutzomyia longipalpis e a presenca de
reservatérios domésticos, principalmente caes (RANGEL; VILELA, 2008; ROQUE; JANSEN, 2014).

Globalmente, estima-se que ocorram cerca de 500 mil novos casos anuais de LV, concentrados em
paises como India, Nepal, Sudio, Etiopia e Brasil (AGUIAR et al., 2017). No Brasil, a LV representa um
grave problema de satide publica, com alta letalidade e ampla distribuigdo geografica (GONTILJIO; MELO,
2004). O pais concentra aproximadamente 97% dos casos da América Latina, sendo o estado de Sao Paulo
uma das regides com maior expansio territorial nos Gltimos anos (MINISTERIO DA SAUDE, 2024; OPAS,
2023).

Entre 1998 e 2023, Sao Paulo passou de 76 para 213 municipios com registros autoctones de LV,
evidenciando uma expansao significativa (GARCIA, 2024). Essa disseminagdo esta associada a urbanizacao
desordenada, alteragdes ambientais ¢ mudangas climaticas, que favorecem a adaptacdo do vetor ao meio
urbano (FERRAZ et al., 2023; REIS et al., 2019; SALOMON et al., 2015). O aumento da temperatura, da
umidade e modificagdes na cobertura vegetal sdo fatores que ampliam a distribuicdo geografica dos
flebotomineos, incluindo espécies secundarias como Migonemyia migonei e Nyssomyia intermedia
(FERREZ et al., 2023; GALATI, 2010).

Estudos geoespaciais indicam que a LV avanca em direcdo a Regido Metropolitana e municipios
do centro-oeste paulista, incluindo Botucatu (PEREIRA, 2025). Botucatu, tradicionalmente considerada
area indene, registrou casos autdctones nos ultimos anos, reflexo da expansdo observada em cidades
vizinhas. Fatores como a introducdo de cdes infectados, presenca do vetor e auséncia de medidas integradas
de prevencdo contribuem para o estabelecimento do ciclo de transmissdo. Além disso, o crescimento urbano
desordenado, aliado a fragmentacdo de areas verdes ¢ ao acimulo de matéria organica, cria condi¢des
favoraveis para o vetor (COSTA et al., 2007; MARTINS, 2011).

A relacdo entre mudancas climaticas e avango urbano ¢ fundamental para compreender a dindmica
da LV em Botucatu. O aumento da temperatura média e a maior frequéncia de eventos extremos, associados
a expansdo urbana e a reducdo de areas naturais, intensificam a adaptacdo do vetor e elevam o risco de
transmissdo (FERRAZ et al., 2023; SANTOS, 2019). Esses fatores reforcam a necessidade de estratégias
integradas baseadas no conceito de Satude Unica, envolvendo vigilancia entomolodgica, controle de
reservatorios e educagdo comunitaria (ZUBEN; DONALISIO, 2016).

Este trabalho tem como objetivo apresentar e mapear os primeiros casos autoctones de leishmaniose
visceral canina no municipio de Botucatu, estado de Sao Paulo, com a identificacdo e o sequenciamento,
pelo método Sanger, de Leishmania infantum em dois casos autoctones atendidos no setor de Moléstias
Infecciosas do Hospital Veterindrio da Faculdade de Medicina Veterindria e Zootecnia da UNESP de
Botucatu.



2. REVISAO DE LITERATURA
2.1 TRIPANOSSOMATIDEOS E SUBFAMILIA LEISHMANIINAE

Os tripanossomatideos constituem uma familia de protozoarios uniflagelados pertencentes a classe
Kinetoplastea, definida inicialmente por DOFLEIN (1901), compreendendo parasitas obrigatérios de ampla
variedade de invertebrados, vertebrados e plantas (BORGHESAN et al., 2013; D’AVILA-LEVY et al.,
2015; KAUFER et al., 2017; KOSTYGOV et al., 2021; KOSTYGOV; YURCHENKO, 2017).

A denominagdo “tripanossomatideos” foi utilizada pela primeira vez por KENT (1880) para agrupar
os géneros Herpetomonas e Trypanosoma dentro da ordem Trypanosomatida (D’AVILA-LEVY et al.,
2015; MASLOV et al., 2019). Esses protozoarios apresentam ampla diversidade morfoloégica, com formas
celulares alongadas ou arredondadas, variando entre 4 pm e 385 um de comprimento, possuindo um tnico
nucleo e um flagelo emergente como caracteristica marcante da familia (ADL et al., 2012; MASLOV et al.,
2019; WALLACE, 1966).

Logo abaixo da base do flagelo encontra-se o cinetoplasto, estrutura formada por DNA mitocondrial
circular e entrelagado, caracteristica essencial dos Kinetoplastida (KAUFER et al., 2017; MASLOV et al.,
2019; SINCLAIR; DE GRAFFENRIED, 2019; WHEELER; GLUENZ; GULL, 2013).

O estudo morfologico desses organismos demonstrou que, apesar das variagdes entre espécies ¢
estagios do ciclo bioldgico, a ultraestrutura dos tripanossomatideos ¢ amplamente conservada (KAUFER et
al.,, 2017; VICKERMAN, 1994; WHEELER; GLUENZ; GULL, 2013). A classificagio morfologica
tradicional estabeleceu oito tipos celulares, organizados de acordo com o formato do corpo e a posi¢do do
cinetoplasto e do nucleo (MASLOV et al., 2013; WHEELER; GLUENZ; GULL, 2013).

Classicamente, os tripanossomatideos sdo divididos em monoxénicos e dioxénicos. Os primeiros
realizam todo o ciclo biolégico em um tUnico hospedeiro invertebrado, enquanto os dioxénicos alternam
entre hospedeiros invertebrados e vertebrados ou vegetais (KAUFER et al., 2017; MASLOV et al., 2019;
VOTYPKA et al., 2015).

A taxonomia atual reconhece sete subfamilias e 24 géneros em Trypanosomatidae, dos quais apenas
cinco apresentam ciclo dioxénico: Trypanosoma, Leishmania, Phytomonas, Endotrypanum e Porcisia
(ALBANAZ et al., 2021; FROLOV; KOSTYGOV; YURCHENKO, 2021; KOSTYGOV et al., 2021).

A subfamilia Leishmaniinae, proposta por MASLOV e LUKES (2012), integra géneros
monoxénicos e dioxénicos, destacando-se Leishmania, responsavel pelas leishmanioses humanas e animais
(ESPINOSA et al., 2018; KOSTYGOV; YURCHENKO, 2017).

Entre os géneros dioxénicos, Endotrypanum destaca-se por parasitar preguicas, com formas
intraeritrocitarias descritas desde Mesnil e Brimont (1908). Esse género possui taxonomia incerta, podendo
conter mais de um taxon distinto, a0 mesmo tempo em que flebotomineos sdo reconhecidos como seus
provaveis hospedeiros invertebrados (CUPOLILLO et al., 2000; FRANCO et al., 1997, KAUFER et al.,
2017). Porcisia, anteriormente incluido em Leishmania, abriga parasitas isolados de porcos-espinhos, sendo
Porcisia hertigi sua espécie-tipo; seu vetor permanece desconhecido, embora a participacdo de
flebotomineos seja sugerida (LAINSON; SHAW, 1977; ESPINOSA et al., 2018).



O género Leishmania, descrito por Ross (1903), reine mais de cinquenta espécies de
tripanossomatideos dioxénicos patogénicos a mamiferos e transmitidos por flebotomineos (AKHOUNDI et
al., 2016; KOSTYGOV et al., 2021). Suas formas amastigotas desenvolvem-se em células do sistema
mononuclear fagocitario de vertebrados, enquanto as formas promastigotas colonizam o intestino dos
vetores. A organizagdo do género abrange quatro subgéneros reconhecidos: Leishmania, Viannia,
Sauroleishmania ¢ Mundinia (ESPINOSA et al., 2018). Leishmania (Leishmania) inclui espécies
responsaveis por leishmanioses viscerais e tegumentares amplamente distribuidas; Viannia abrange espécies
tipicas da América do Sul com desenvolvimento no intestino médio e posterior dos vetores;
Sauroleishmania agrupa parasitas de répteis, tradicionalmente considerados ndo patogénicos, embora
estudos tenham demonstrado infecgdes transitorias em mamiferos (ADLER, 1962; BRETON et al., 2005;
TAYLOR et al., 2010). O subgénero Mundinia, proposto por Shaw, Camargo e Teixeira (2016), retine
espécies emergentes como L. martiniquensis, L. orientalis, L. chancei ¢ L. procaviensis, associadas a ampla
diversidade de hospedeiros e sugeridas como transmitidas por flebotomineos e ceratopogonideos
(ESPINOSA et al., 2018; DOUGALL et al., 2011; SEBLOVA et al., 2015).

2.2 LEISHMANIOSE VISCERAL CANINA E AGENTE ETIOLOGICO

A leishmaniose visceral representa a forma sistémica mais grave das infecgdes causadas por
parasitos do género Leishmania, caracterizando-se por provocar hepatoesplenomegalia, caquexia, anemia,
alteragdes linfonodais e disfungdes imunoldgicas progressivas tanto em humanos quanto em cées, sendo
estes ultimos considerados os principais reservatorios domésticos do agente etioldogico nas regides onde
ocorre o ciclo zoonoético da doenga (BRASIL, 2014; QUINNELL; COURTENAY, 2009; MANN et al.,
2021).

A etiologia da leishmaniose visceral varia entre continentes, de modo que Leishmania (Leishmania)
donovani prevalece em focos antroponoticos do Velho Mundo, enquanto Leishmania (Leishmania) infantum
¢ o agente responsavel pelo ciclo zoondtico, mantendo um ciclo complexo que envolve vetores
flebotomineos e mamiferos como caes, raposas e marsupiais (MANN et al., 2021; SANTOS et al., 2021;
WERNECK, 2014). Nas Américas, a leishmaniose visceral canina (LVC) e humana ¢ atribuida
exclusivamente a L. (L.) infantum, historicamente denominada L. chagasi apds sua descricdo por Cunhae
Chagas em 1937, mas posteriormente reconhecida como sinénimo de L. infantum do Velho Mundo em
decorréncia de similaridades genéticas que sugerem sua introdug@o no continente durante o periodo colonial
(KUHLS et al., 2011; LAINSON, 2010; MAURICIO et al., 1999; SHAW, 2002).

Os agentes etiologicos do género Leishmania exibem ampla diversidade bioecoldgica e distribuigao
geografica, reunindo atualmente cerca de 51 espécies validas, nimero ajustado apos revisdes taxondmicas
que redefiniram limites entre Porcisia, Endotrypanum e o proprio género Leishmania, bem como apos a
caracterizagdo de novas espécies (AKHOUNDI et al., 2016; ALMEIDA et al., 2021b; ESPINOSA et al.,
2018; KOSTYGOV et al., 2021). As espécies estdo distribuidas entre quatro subgéneros: Leishmania,
Viannia, Sauroleishmania e Mundinia.

O subgénero Leishmania inclui espécies cosmopolitas com desenvolvimento no tubo digestivo
anterior ¢ médio dos flebotomineos; o subgénero Viannia, restrito ao Novo Mundo, esta relacionado
principalmente as formas tegumentares; Sauroleishmania, restrito ao Velho Mundo, parasita répteis e
historicamente ¢ considerado incapaz de infectar mamiferos, embora estudos indiquem a possibilidade de
infecgOes transitorias (ADLER, 1962; BRETON et al., 2005; KLATT et al., 2019; MANSON-BAHR,;
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HEISCH, 1961; TAYLOR et al., 2010); e Mundinia, subgénero emergente que compreende espécies com
ampla diversidade de hospedeiros e capacidade de causar doenga humana, como L. martiniquensis, L.
orientalis, L. chancei ¢ L. procaviensis (ESPINOSA et al., 2018; KWAKYE-NUAKO et al., 2015, 2023;
SEBLOVA et al., 2015).

No Brasil, somente L. (L.) infantum esta associada as manifestacdes visceral humana e canina,
enquanto as demais espécies confirmadas no pais — atualmente oito — estdo envolvidas com a leishmaniose
tegumentar (ALMEIDA et al., 2021a; BRASIL, 2014). Algumas espécies consideradas atipicas, como L.
(M.) enriettii, L. (M.) martiniquensis e L. (L.) forattinii, ja foram isoladas no territoério nacional, ainda sem
comprovacdo de infec¢do humana, mas com relevancia epidemioldgica devido a possibilidade de ciclos
alternativos envolvendo vetores ndo tradicionais (BRAGA et al., 2003; FALQUETO et al., 1998;
MACHADO et al., 1994; MENDES-JUNIOR et al., 2023).

O ciclo bioloégico de L. (L.) infantum é dioxénico e envolve formas promastigotas replicando em
flebotomineos ¢ formas amastigotas replicando em macréfagos de hospedeiros vertebrados. Os caes
apresentam papel determinante nesse ciclo, sendo considerados reservatorios altamente competentes devido
a elevada carga parasitaria cutanea e visceral. Caes sintomaticos apresentam maior capacidade de infectar
flebotomineos, embora cdes assintomaticos também contribuam de forma significativa para a manutengao
da transmissdo, reforcando o carater complexo e silencioso da disseminag¢do da LVC (BRASIL, 2014;
QUINNELL; COURTENAY, 2009; SANTOS et al., 2021).

A caracterizacdo molecular de L. (L.) infantum demonstra baixa variabilidade genética das
linhagens presentes no Brasil quando comparadas as do Mediterrdneo, apoiando a hipdtese de introducdo
recente, seguida de rapida expansdo favorecida por profundas mudangas ambientais, socioeconomicas e
urbanas nas ultimas décadas (KUHLS et al., 2011; LAINSON, 2010; MAURICIO et al., 1999). Esse cenério
contribuiu para aurbanizagao progressiva da leishmaniose visceral a partir da década de 1980, impulsionada
pela expansdo de areas urbanas e periurbanas, ampliacdo da malha rodoviaria e ferroviaria, construgdo de
grandes obras de infraestrutura e intensa mobilidade humana e animal, especialmente de cdes que se
deslocam entre areas endémicas ¢ indenes (CERBINO NETO; WERNECK; COSTA, 2009;
MARCONDES; ROSSI, 2013; PASQUALI et al., 2019).

A expansao da LVC historicamente antecede a ocorréncia de casos humanos em areas recém -
afetadas. Estudos em diferentes regides do Brasil demonstram que a introdugdo da infec¢do canina,
associada a presenca de Lutzomyia longipalpis, costuma preceder em meses ou anos o surgimento de casos
humanos, configurando o cdo como sentinela epidemiologica essencial (CARDIM et al., 2016; SOARES
SANTANA et al., 2021). Esse padrao é observado também no estado de Sdo Paulo, onde municipios como
Aracatuba e Birigui registraram inicialmente a presenga do vetor e casos caninos antes do estabelecimento
da transmissdo humana.

Atualmente, cerca de um quarto dos municipios paulistas ¢é classificado com transmissdo canina
e/ou humana, demonstrando ampla expansao territorial (CARDIM et al., 2013; RANGEL et al., 2020). A
rota de interiorizacdo ¢ avango da LVC no estado seguiu vias de grande circulag@o populacional e logistica,
como a rodovia Marechal Rondon, o gasoduto Bolivia—Brasil e a ferrovia Novoeste, reforgando a associacao
entre mobilidade humana e animal ¢ a dispersdo da doenga (CERBINO NETO; WERNECK; COSTA, 2009;
MARCONDES; ROSSI, 2013).
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No municipio de Botucatu, o avango da LVC nos tltimos anos insere-se no contexto regional de
expansdo observado na regido centro-oeste paulista. Estudos e agdes de vigilancia realizados pela
FMVZ/UNESP e pela Vigilancia Ambiental municipal indicam a confirmagao de casos caninos autdctones
associados a deteccdo do vetor em areas urbanas, apontando para a consolidacdo do ciclo local de
transmissdo. Municipios proximos — pertencentes as regides de Bauru e Marilia — ja apresentam histdrico
de endemicidade canina e humana, formando um cinturdo epidemiologico que aumenta o risco de introdugéo
e reintroducdo da infecgao.

O avang¢o da LVC em Botucatu e regido, portanto, ¢ explicado pela convergéncia de determinantes
ecoldgicos, demograficos e bioldgicos, incluindo a elevada competéncia reservatoria dos caes, a capacidade
adaptativa de Lutzomyia longipalpis ao ambiente urbano e periurbano, a variabilidade climatica local e a
movimentagdo humana que favorece a conexdo entre areas endémicas e indenes. Esses fatores, somados a
tendéncia comprovada de a infecgdo canina preceder casos humanos, justificam anecessidade de vigilancia
continua e estratégias integradas para evitar a progressao da transmissao.

2.3 CICLO BIOLOGICO, HOSPEDEIRO E VETOR

Os tripanossomatideos do género Leishmania sdo organismos dioxénicos cujo ciclo bioldgico se
desenvolve em dois hospedeiros — um vertebrado ¢ outro invertebrado — apresentando duas formas
evolutivas classicas: amastigota e promastigota (AKHOUNDI et al., 2016; BATES; ROGERS, 2004;
DOSTALOVA; VOLF, 2012; ESCH; PETERSEN, 2013; GOSSAGE; ROGERS; BATES, 2003;
HANDMAN; BULLEN, 2002; KAMHAWI, 2006; KOSTYGOV et al., 2021).

No hospedeiro vertebrado, predominam as formas amastigotas, arredondadas, imdveis, com
dimensdes variando entre 2 um e 6 um, facilmente identificaveis pela visualizacdo do nucleo e do
cinetoplasto apds coloragdo especifica (BATES; ROGERS, 2004; DOSTALOVA; VOLF, 2012;
MARZOCH]I, 1992). No hospedeiro invertebrado, as formas promastigotas sdo alongadas, moéveis, medindo
aproximadamente 15 x 2 um, e apresentam flagelo livre mais longo que o corpo celular (BATES; ROGERS,
2004; MARZOCHI, 1992).

Embora vias alternativas de transmissdo, como as vias venérea, congénita e transfusional, tenham
sido documentadas em humanos (ELTOUM et al., 1992; KILLICK-KENDRICK, 1999; PAGLIANO et al.,
2005; SINGH; CHAUDHRY; WALI, 1996; SYMMERS, 1960; WHO, 1997; ZINCHUK; NADRAGA,
2010), e a transmissdo oral tenha sido observada em répteis (KILLICK-KENDRICK et al., 1986;
LAINSON, 2010), a forma de transmissdo de maior relevancia epidemiologica da leishmaniose visceral
permanece associada ao repasto sanguineo de fémeas de flebotomineos infectados (ASHFORD, 2000;
BATES, 2007; BATES; ROGERS, 2004; KAMHAWI, 2006; KILLICK-KENDRICK, 1999; MAROLI et
al., 2013; QUINNELL; COURTENAY, 2009).

O ciclo inicia-se quando amastigotas presentes em macrofagos do hospedeiro vertebrado sdo
ingeridas pelo flebotomineo durante a alimentagdo (BATES, 2007, BATES; ROGERS, 2004;
DOSTALOVA; VOLF, 2012; ESCH; PETERSEN, 2013; HANDMAN; BULLEN, 2002; KAMHAWI,
2006; MARZOCHLI, 1992). Essa ingestao ocorre por telmatofagia, caracterizada pela formagao de pequenas
pogas de sangue superficial decorrentes da lesdo tecidual causada pelo aparelho bucal do inseto (ARAUJO
et al., 2012; CECILIO; CORDEIRO-DA-SILVA; OLIVEIRA, 2022; HANDMAN; BULLEN, 2002;
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LANE, 1993 apud BATES, 2007; PIMENTA; FREITAS; SECUNDINO, 2012). Nesse processo, 0s vetores
ingerem macrofagos infectados presentes na pele (BATES, 2007).

Poucas horas apds o repasto sanguineo, os macrofagos se rompem, liberando amastigotas no
intestino do vetor, onde alteragdes de pH e temperatura desencadeiam transformagdes bioquimicas
essenciais a sobrevivéncia do parasito (BATES; ROGERS, 2004; CECILIO; CORDEIRO-DA-SILVA;
OLIVEIRA, 2022; DOSTALOVA; VOLF, 2012; GOSSAGE; ROGERS; BATES, 2003; KAMHAWI,
2006). Entre 24 h e 48 h apos a ingestdo, ocorre a diferenciagdo em promastigotas pro-ciclicas, que realizam
sua primeira replicagdo no interior da matriz peritréfica (BATES, 2007; BATES; ROGERS, 2004;
DOSTALOVA; VOLF, 2012).

Posteriormente, entre 48 h e 72 h, diferenciam-se em nectomonas, formas mais longas ¢ méveis que
migram pelo epitélio intestinal, escapando da matriz peritréfica e estabelecendo a infeccdo (BATES, 2007;
KAMHAWI, 2006). Entre o quarto ¢ o sétimo dia, as nectomonas diferenciam-se em leptomonas, que
realizam intensa replicagdo no intestino médio toracico, culminando na formagdo de promastigotas
metaciclicas, altamente infectantes ao hospedeiro vertebrado (BATES, 2007; DOSTALOVA; VOLF, 2012;
ESCH; PETERSEN, 2013).

A colonizagdo da valvula estomodeal por haptomonas ¢ a produgdo de um gel de
proteofosfoglicanos reduzem a eficiéncia alimentar do vetor, favorecendo a regurgitagdo de promastigotas
metaciclicas durante repastos subsequentes, o que facilita a transmissdo (ROGERS; CHANCE; BATES,
2002; SCHLEIN; JACOBSON; MESSER, 1992; VOLF et al., 2004). Uma vez inoculadas na pele do
hospedeiro vertebrado, as promastigotas metaciclicas sdo fagocitadas e transformam-se novamente em
amastigotas nos vacuolos parasitéforos (ESCH; PETERSEN, 2013; HANDMAN; BULLEN, 2002;
MARZOCHI, 1992).

Com relagdo aos hospedeiros, Leishmania spp. apresenta marcante ecletismo bioldgico, infectando
diversas espécies de mamiferos domésticos e silvestres, além de répteis (AKHOUNDI et al., 2016;
ASHFORD, 1996, 2000; KILLICK-KENDRICK et al., 1986; LAINSON, 2010; QUINNELL;
COURTENAY, 2009; ROQUE; JANSEN, 2014, ROTUREAU, 2006). A definigdo do papel
epidemioldgico de cada espécie como reservatdorio ou hospedeiro acidental permanece um desafio, em razao
da complexidade ecoldgica e das variagdes ambientais entre diferentes areas endémicas (ASHFORD, 2000;
CHAVES et al., 2007; JANSEN; ROQUE, 2010; MILLS; CHILDS, 1998; ROQUE et al., 2010).

No ambiente doméstico, o cdo (Canis lupus familiaris) é reconhecido como o principal reservatorio
de L. (L.) infantum (LAINSON, 2010; LEISHVET, 2024a; MAIA; CAMPINO, 2011; QUINNELL;
COURTENAY, 2009). Outras espécies, como gatos domésticos (Felis catus), vém adquirindo relevancia
epidemioldgica apos a comprovagdo de sua capacidade de infectar vetores (ALVES et al., 2022; BENASSI
et al., 2017, ROCHA et al., 2019; SAVANI et al., 2004; SCHUBACH et al., 2004; VIOTI et al., 2021).
Equideos também apresentam registros de infeccdo por diferentes espécies de Leishmania, podendo
desempenhar papel reservatorio em contextos peridomiciliares, embora essa hipotese ainda necessite de
confirmagdo (BENASSI et al., 2018; MHADHBI; SASSI, 2020; TRUPPEL et al., 2014).

Quanto aos vetores, a transmissdo de Leishmania spp. ocorre majoritariamente por fémeas de
flebotomineos da familia Psychodidae, subfamilia Phlebotominae (ASHFORD, 2000; BRASIL, 2014, 2017,
2021; KILLICK-KENDRICK, 1999; MAROLI et al., 2013; QUINNELL; COURTENAY, 2009). Sdo
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insetos de pequeno porte, voo silencioso e héabitos crepusculares e noturnos, que encontram abrigo em
micro-habitats tmidos e sombreados, tanto em ambientes silvestres quanto peridomiciliares
(ALEXANDER, 2000; GALATI et al, 2003; KILLICK-KENDRICK, 1999; ROSYPAL; ZAJAC;
LINDSAY, 2003). Embora ambos os sexos se alimentem de aclicares naturais como fonte energética
(CAMERON etal., 1995; MOORE et al., 1987; SCHLEIN; WARBURG, 1986), apenas as fémeas realizam
repasto sanguineo com finalidade reprodutiva, o que as torna vetores competentes para Leishmania
(ALEXANDER, 2000; MAROLI et al., 2013).

Globalmente, cerca de 1.067 espécies de flebotomineos sdo descritas, das quais 557 ocorrem no
Novo Mundo e aproximadamente 216 s3o registradas no Brasil (GALATI, 2023, 2024; GALATI,
RODRIGUES, 2023). No continente americano, cerca de 60 espécies estdo incriminadas como vetores ou
potenciais vetores de Leishmania spp., sendo 32 delas presentes no Brasil (GALVIS-OVALLOS et al.,
2017b; MAROLI et al., 2013). A determinagdo da competéncia vetorial exige a comprovagao de critérios
como infec¢do natural, capacidade de transmissdo para vertebrados e associacdo geografica consistente
entre vetor, parasito e hospedeiros (KILLICK-KENDRICK, 1990, 1999; READY, 2013).

No Brasil, ao menos 16 espécies sdo reconhecidas como vetores comprovados de leishmaniose
tegumentar e visceral, incluindo Lutzomyia longipalpis, principal vetor de L. (L.) infantum nas Américas
(MAROLI et al., 2013). Além dessa espécie, outros flebotomineos tém sido registrados em areas endémicas
e emergentes do estado de S@o Paulo, desempenhando papéis epidemioldgicos variados no ciclo de
transmissdo da leishmaniose visceral canina. Destacam-se Lutzomyia cruzi, Migonemyia migonei,
Nyssomyia intermedia, Nyssomyia neivai, Pintomyia fischeri, Pintomyia pessoai ¢ Evandromyia sallesi,
que, embora tradicionalmente associadas a leishmaniose tegumentar, vém sendo detectadas em regides com
circulacdo comprovada de L. (L.) infantum, especialmente onde Lu. longipalpis apresenta baixa densidade
ou ocorre de forma esporadica (GALATI, 2023, 2024; GALATI; RODRIGUES, 2023; MAROLI et al.,
2013).

Em municipios paulistas como Aracatuba, Bauru, Presidente Prudente, Marilia, Sdo José do Rio
Preto e também em areas do centro-sul, incluindo Botucatu e municipios adjacentes, estudos de vigilancia
entomologica tém observado a presenga de Mg. migonei e Ny. intermedia em abundancias elevadas,
sugerindo potencial participagdo como vetores secundarios ou circunstanciais, especialmente em cenarios
de adaptagdo vetorial ¢ modificagdes ambientais que favorecem a plasticidade ecologica desses dipteros
(CASANOVA; COSTA; NATAL, 2005; GALVIS-OVALLOS et al., 2017b; SILVA et al., 2021).

Embora a competéncia vetorial formal seja confirmada apenas quando todos os critérios de
incriminagdo sdo satisfeitos, a ocorréncia de multiplas espécies em areas com caes infectados, associada a
antropofilia e caninofilia varidveis, amplia o espectro de vetores suspeitos no estado. Observa-se, ainda, que
a expansdo da leishmaniose visceral canina no interior paulista acompanha fatores antrdpicos como
urbanizagdo acelerada, modificagdes ambientais, aumento de areas periurbanas favoraveis a proliferacao
vetorial e intensa circulacdo de cdes infectados entre municipios (MARCONDES; ROSSI, 2013;
PASQUALI et al., 2019).

Em Botucatu e municipios limitrofes — como Sdo Manuel, Itatinga, Pardinho e Bofete — registros
recentes reforgam o avanco silencioso da LVC, frequentemente antecedendo os casos humanos, dindmica
classica da epidemiologia da leishmaniose visceral, na qual a expansdo da forma canina precede em meses
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ou anos a ocorréncia da doenga humana (CERBINO NETO; WERNECK; COSTA, 2009; SANTOS et al.,
2021; WERNECK, 2014).

No que diz respeito aos hospedeiros, a diversidade de espécies infectadas por Leishmania spp. nos
ambientes silvestre e peridoméstico reforca a plasticidade biologica desses parasitos. Mamiferos
pertencentes as ordens Carnivora, Chiroptera, Cingulata, Didelphimorphia, Pilosa, Primata ¢ Rodentia sdo
amplamente documentados como suscetiveis a infeccdo natural, embora desempenhem papéis
epidemioldgicos distintos e, na maioria dos casos, ndo configurem reservatérios verdadeiros (ASHFORD,
1996, 2000; QUINNELL; COURTENAY, 2009; ROQUE; JANSEN, 2014; ROTUREAU, 2006).

No grupo Carnivora, além do cdo doméstico, espécies como o gamba-de-orelha-branca (Didelphis
albiventris), o gamba-de-orelha-preta (Didelphis marsupialis) e pequenos carnivoros sinantropicos tém sido
detectados com infec¢des naturais por diferentes espécies de Leishmania. Entretanto, a capacidade desses
animais de manter o parasito em niveis suficientes para infectar vetores permanece limitada ou
circunstancial (ROQUE; JANSEN, 2014). Entre os Chiroptera, diversas espécies de morcegos insetivoros
e frugivoros foram encontradas com DNA de Leishmania spp.; contudo, as baixas cargas parasitarias
observadas e a auséncia de xenodiagndsticos conclusivos indicam que esses animais atuam
predominantemente como hospedeiros acidentais (ASHFORD, 1996; ROTUREAU, 2006).

Os Cingulata, especialmente tatus do género Dasypus, apresentam registros esporadicos de
infec¢do. Ainda assim, a elevada sobreposi¢ao ecoldgica com flebotomineos e sua presenga em ambientes
antropicos sugerem um potencial risco epidemioldgico, embora esse papel permanega pouco documentado
(ROQUE; JANSEN, 2014). Animais da ordem Didelphimorphia, como os gambads, sdo frequentemente
apontados como potenciais hospedeiros em razdo de sua ampla distribuigdo geografica, comportamento
sinantrépico e elevada exposi¢do aos vetores, havendo relatos cldssicos da deteccdo de Leishmania em
diferentes espécies desse grupo (ASHFORD, 1996, 2000).

Entre os Pilosa, especialmente tamandués (Tamandua tetradactyla e Myrmecophaga tridactyla),
existem registros de infeccdo natural, embora o papel epidemiologico dessas espécies permanega indefinido
(ROQUE; JANSEN, 2014). Macacos neotropicais da ordem Primata, como Sapajus spp. e Callithrix spp.,
também sdo descritos como suscetiveis, sobretudo em regides de Mata Atlantica com intensa circulagdo de
flebotomineos; entretanto, sdo considerados, em geral, hospedeiros acidentais (ASHFORD, 2000). Ja entre
os Rodentia, espécies como Proechimys spp., Rattus rattus € Nectomys squamipes figuram entre os grupos
mais frequentemente infectados, possivelmente em fun¢do de sua alta abundancia, comportamento
sinantropico e elevada plasticidade ecoldgica. Ainda assim, a maioria dessas espécies ndo preenche critérios
suficientes para ser considerada reservatorio verdadeiro (ROQUE; JANSEN, 2014; ROTUREAU, 2006).

A ampla diversidade de hospedeiros e vetores descritos no Brasil, especialmente no estado de Sdo
Paulo, evidencia um cenario epidemioldgico complexo, no qual multiplos fatores ambientais, ecolégicos e
antropicos moldam a dindmica de transmissdo da leishmaniose visceral canina. O avango da LVC nas
regides centro-oeste ¢ centro-sul paulistas reflete a interag@o entre a expansao urbana desordenada, a elevada
abundancia de cdes — reservatorios primarios — e a dispersdo vetorial favorecida por ambientes
periurbanos fragmentados. Soma-se a esse contexto a presenca de espécies silvestres consideradas
hospedeiros acidentais que, embora ndo essenciais para a manuten¢do do ciclo, contribuem para a
persisténcia ecologica do parasito em dareas de transi¢do entre ambientes florestais e antropicos
(QUINNELL; COURTENAY, 2009; ROQUE; JANSEN, 2014; SANTOS et al., 2021).
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3. MATERIAIS E METODOS
3.1 CASOS AUTOCTONES DE LVC NO MUNICiPIOS DE BOTUCATU-SP

No ano de 2025, foram confirmados 11 casos de cdes diagnosticados com leishmaniose visceral
canina no municipio de Botucatu, estado de Sdo Paulo, atendidos no setor de Moléstias Infecciosas do
Hospital Veterinario da Faculdade de Medicina Veterinaria e Zootecnia (FMVZ). Desses, dois casos
ocorreram no bairro Lavapés, um no Jardim Continental, sete no distrito de Rubido Junior, um no Jardim
Cristina e dois no Jardim Paraiso. Os dois primeiros casos confirmados como autoéctones no municipio sdo
descritos detalhadamente neste trabalho.

O estudo consiste no relato de dois cdes atendidos no setor de Moléstias Infecciosas do Hospital
Veterinario da FMVZ, residentes no municipio de Botucatu, especificamente no bairro Rubido Junior, sem
histérico de deslocamento ao longo da vida. Os animais foram submetidos a exame fisico, apresentando
sinais clinicos e laboratoriais sugestivos de leishmaniose visceral canina (LEISHVET, 2024; SOLANO-
GALLEGO et al., 2011). Todas as alteragdes observadas foram registradas nos prontudrios clinicos do
hospital.

O primeiro cdo (Animal 1) deu entrada no servigo no més de julho de 2025, com nove anos de
idade, macho, pesando 15 kg, apresentando lesdes ulcerativas em coxins com dificil cicatrizagdo,
crescimento exacerbado das unhas, lesdo em ponta de orelha, claudicacdo de membros posteriores e areas
de rarefacdo pilosa difusas. O responsavel relatou histoérico de atendimento prévio com citologia aspirativa
por agulha fina, cujo resultado indicou processo inflamatorio, sem resposta ao tratamento anti-inflamatorio.

O segundo cdo (Animal 2) foi atendido no mesmo més, com sete anos de idade, fémea, pesando 17
kg, sem lesdes cutaneas aparentes, porém com queixas gastrointestinais, inapeténcia e alteragdes
hematoldgicas significativas. Inicialmente, houve suspeita de hemoparasitose, com diagnostico positivo
para Ehrlichia spp. e presenca de Hepatozoon spp. em esfregaco sanguineo. Apos tratamento, persistiram
alteracdes hematologicas, conduzindo ao diagnostico confirmatorio de leishmaniose visceral canina.

3.2 EXAMES LABORATORIAIS

Cada animal foi avaliado por meio de exames laboratoriais, incluindo hemograma completo, com
obtencdo de valores do eritrograma ¢ leucograma, contagem diferencial de leucdcitos e avaliagdo da
morfologia celular realizada manualmente a partir da leitura de esfregago sanguineo.

Foi realizada bioquimica sérica para avaliacdo das fungdes hepatica e renal, com mensuragao de
proteinas totais, albumina, ureia, creatinina, alanina aminotransferase (ALT) e fosfatase alcalina (FA).

Para confirmac¢do do diagndstico de leishmaniose visceral canina, foi realizada coleta de aspirado
de medula 6ssea por puncdo do esterno para pesquisa de hematozoarios, sendo identificada a presenca da
forma amastigota no aspirado de medula de ambos os animais. Também foram realizados exames
sorologicos por meio da Reagdao de Imunofluorescéncia Indireta (RIFI), com titulos sorologicos quatro vezes
superiores ao ponto de corte do laboratorio, confirmando a infecgdo conforme as diretrizes do BRASILEISH
(2025), que classificaram ambos os animais no estagio clinico III.

3.3 DIAGNOSTICOS MOLECULARES
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3.3.1 EXTRACAO DE DNA E PCR CONVENCIONAL

A extragdo de DNA das amostras de aspirado de medula 6ssea dos dois cées analisados foi realizada
utilizando kit comercial de extragdo da QIAGEN (QIAamp DNA Blood Kit®), seguindo rigorosamente os
protocolos recomendados pelo fabricante para esse tipo de amostra.

Ap0s a extracdo, as amostras foram quantificadas em espectrofotometro NanoDrop, evidenciando
concentracdes de acidos nucleicos superiores a 39 ng/ulL. Posteriormente, foram submetidas a reagdo em
cadeia da polimerase (Polymerase Chain Reaction — PCR) do tipo convencional para amplificacdo do gene-
alvo.

A detecgdo do DNA de protozoarios tripanossomatideos foi realizada por meio da amplificagdo da
regido do espagador transcrito interno 1 (Internal Transcribed Spacer 1 — ITS1), regido ndo codificadora do
rRNA, utilizando os primers LITSR (5’-CTGGATCATTTTCCGATG-3’) e L5.8S (5’-
TGATACCACTTATCGCACTT-3’), gerando fragmentos com tamanho aproximado entre 300 e 350 pares
de bases. As condi¢des térmicas da reagdo consistiram em desnaturagdo inicial a 95 °C por 4 minutos,
seguida de 35 ciclos de 95 °C por 30 segundos, 53 °C por 30 segundos e 72 °C por 1 minuto, com extensao
final a 72 °C por 5 minutos (EL TAI et al., 2000; SCHONIAN et al., 2003).

Apoés a amplificacdo, os produtos de PCR positivos foram submetidos ao sequenciamento pelo
método Sanger, de forma unidirecional, utilizando o primer forward para identificacdo da espécie do
protozoario.

3.3.2 ELETROFORESE

Os produtos amplificados das reagdes de PCR do ITS1 foram visualizados em gel de agarose a
1,5%. A corrida eletroforética foi realizada em tampao Tris-borato-EDTA (TBE) 1X, em cuba de
eletroforese horizontal. Um marcador molecular de 50 pares de bases (pb) foi utilizado em cada gel para
estimativa do tamanho dos fragmentos amplificados.

3.3.3 SEQUENCIAMENTO DE SANGER

Os eletroferogramas das sequéncias forward, obtidos a partir do sequenciamento dos produtos de
PCR do ITS1, foram avaliados quanto & qualidade utilizando o software MEGA versdao 12 (Molecular
Evolutionary Genetics Analysis). O mesmo programa foi empregado para o alinhamento das sequéncias e
geracdo das sequéncias consenso, que posteriormente foram comparadas com aquelas depositadas na base
de dados GenBank®, pertencente ao National Center for Biotechnology Information (NCBI), por meio da
ferramenta Basic Local Alignment Search Tool (BLAST), evidenciando 100% de similaridade com
sequéncias de Leishmania (Leishmania) infantum.

4. RESULTADOS

Com base no perfil clinico dos cdes avaliados, o exame fisico revelou as seguintes alteragdes: lesdes
cutaneas (1/2), mucosas hipocoradas (2/2), linfadenomegalia periférica (2/2), onicogrifose (1/2),
hiperqueratose de focinho (2/2), lesdes ulcerativas em coxins (1/2), emagrecimento progressivo (2/2) e
lesdes oftalmicas (1/2).
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O hemograma completo evidenciou alteragdes laboratoriais em ambos os animais, incluindo anemia
(2/2), trombocitopenia (2/2), linfopenia (2/2), leucopenia (2/2) e hiperproteinemia (2/2). No perfil
bioquimico sérico, foram observadas hiperglobulinemia (2/2) e hipoalbuminemia (2/2), com os demais
pardmetros dentro dos valores de referéncia.

Na urinalise, ambos os cdes apresentaram proteinuria, porém com relacdo proteina/creatinina
urinaria (UPC) dentro dos limites de normalidade.

O diagnostico soroldgico por RIFI revelou titulos variando entre 1:160 ¢ 1:640. O sequenciamento
pelo método Sanger das amostras positivas na PCR do ITS1 demonstrou que todas as sequéncias
nucleotidicas obtidas apresentaram 100% de similaridade com sequéncias de Leishmania (Leishmania)
infantum depositadas no GenBank®.

Ambos os animais foram submetidos ao tratamento conforme as recomendag¢des das diretrizes do
BRASILEISH (2025), indicadas para caes infectados e doentes classificados no estagio clinico III.

5. DISCUSSAO

A confirmacdo de casos autoctones de leishmaniose visceral canina (LVC) em Botucatu,
associada a deteccdo do vetor Lutzomyia longipalpis, representa uma mudanga epidemiologica
significativa no municipio, historicamente classificado como éarea silenciosa, ndo receptiva e nao
vulneravel. Essa alteracdo de status para silenciosa receptiva e vulneravel reflete a presenca
simultanea de fatores determinantes para a instalagdo do ciclo zoondtico: vetor competente,
reservatorios infectados e proximidade com municipios endémicos (RANGEL; VILELA, 2008;
BRASIL, 2021). A literatura indica que a infec¢@o canina precede, em meses ou anos, a ocorréncia
de casos humanos, funcionando os cades como sentinelas epidemiologicas (CARDIM et al., 2016;
CERBINO NETO; WERNECK; COSTA, 2009). Esse padrao, amplamente documentado no estado
de Sao Paulo, reforca a necessidade de vigilancia integrada e medidas preventivas imediatas.

A coexisténcia de Lu. longipalpis e cdes infectados em Botucatu, confirmada por
sequenciamento Sanger das amostras caninas, sugere alta vulnerabilidade a endemizagao. Estudos
recentes apontam que a expansdo da LVC no estado segue corredores logisticos e areas de
urbanizagdo acelerada, favorecida por fatores ambientais como temperatura média anual e
disponibilidade de micro-habitats adequados ao vetor (FERRAZ et al., 2023; GARCIA, 2024). A
proximidade de Botucatu com municipios endémicos, como Bauru e Marilia, e sua inser¢cao em
rotas de circulagao humana e animal intensificam o risco de manutencao da transmissao e evolugao
para casos humanos, conforme alertam diretrizes nacionais e internacionais (BRASIL, 2021;
OPAS, 2023).

A plausibilidade epidemiologica da progressdo para leishmaniose visceral humana ¢
elevada quando se considera a triade vetor—reservatorio—ambiente. Sem agdes integradas, a
tendéncia observada em outras regides do pais pode se repetir em Botucatu, com impactos
relevantes para a satide publica (ZUBEN; DONALISIO, 2016). A auséncia de coincidéncia
espacial entre os bairros onde foram detectados casos autdctones e aqueles com armadilhas
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positivas para o vetor ndo invalida a transmissao local. Essa discrepancia ¢ explicada por limitagdes
operacionais da vigilancia entomoldgica, pela heterogeneidade microambiental e pela mobilidade
dos caes, fatores que exigem ampliacdo da rede de captura e densificacdo do monitoramento
(RANGEL; VILELA, 2008; CERBINO NETO; WERNECK; COSTA, 2009).

A expansao da leishmaniose visceral canina (LVC) no estado de Sao Paulo ¢ um fenomeno
epidemiologico que reflete a interacao entre fatores ambientais, demograficos e antropicos.
Inicialmente restrita a areas rurais, a doenga avangou para centros urbanos e periurbanos,
acompanhando processos de urbanizagdo desordenada e alteragdes ambientais que favoreceram a
adaptagdo do vetor Lutzomyia longipalpis a ambientes modificados pelo homem (RANGEL,;
VILELA, 2008). Esse avango ocorreu de forma progressiva, seguindo eixos de grande circulacao
populacional e logistica, como a Rodovia Marechal Rondon, que conecta municipios do noroeste
ao centro do estado. Estudos demonstram que a interiorizacao da LVC em Sao Paulo esta associada
a expansdo urbana e a fragmentacdo de areas verdes, criando micro-habitats propicios para
flebotomineos, além de facilitar a movimentag¢do de caes infectados entre areas endémicas e
indenes (CERBINO NETO; WERNECK; COSTA, 2009; CARDIM et al., 2016).

A sustentacao epidemiologica desse processo ¢ clara: a presenga do vetor competente,
aliada a confirmacao de casos caninos autdctones, configura um cendrio de alta vulnerabilidade e
risco de endemizacdo. A literatura indica que os cdes desempenham papel central como
reservatorios domésticos e sentinelas epidemioldgicas, pois a infec¢ao canina costuma preceder a
ocorréncia de casos humanos, sinalizando a consolidagdao do ciclo zoonotico (BRASIL, 2021;
ZUBEN; DONALISIO, 2016). Em Botucatu, municipio tradicionalmente considerado indene, a
detecgdo de Lu. longipalpis em armadilhas entomoldgicas no mesmo ano da confirmagao de casos
autoctones de LVC reforga essa dinamica. Embora nao tenha havido coincidéncia espacial entre os
bairros onde foram encontrados os cdes infectados e os pontos de captura do vetor, essa
discrepancia ndo invalida a transmissao local. Pelo contrério, reflete limitagdes operacionais da
vigilancia entomolodgica, que depende da densidade e distribuicdo das armadilhas, além da
heterogeneidade ambiental e da mobilidade dos caes dentro do municipio (RANGEL; VILELA,
2008; CERBINO NETO; WERNECK; COSTA, 2009).

A auséncia de sobreposicdo perfeita entre casos e capturas € explicada por fatores como
sazonalidade do vetor, microclimas favoraveis em areas nao amostradas e deslocamentos
cotidianos dos animais, mesmo sem historico de viagens fora do municipio. Esses elementos
reforcam a necessidade de ampliar a rede de monitoramento entomologico, densificar as coletas e
integrar dados geoespaciais para compreender melhor os padrdes de risco. Em sintese, a evolugao
da LVC em Sao Paulo, impulsionada pela urbanizagdo e pela conectividade vidria, associada a
presenca do vetor e a autdctonia canina, sustenta um cenario de alerta epidemioldgico que exige
estratégias integradas para evitar a progressao para casos humanos (FERRAZ et al., 2023; OPAS,
2023; BRASIL, 2021).
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6. CONCLUSAO E RECOMENDACOES

A confirmacao de casos autdctones de leishmaniose visceral canina em Botucatu, associada
a detecgdo de Lutzomyia longipalpis, caracteriza uma transi¢ao epidemiologica relevante para o
municipio e insere a cidade no cenario de expansdo da doenca no estado de Sao Paulo. A presenca
simultanea de vetor competente e reservatorios infectados indica a instala¢do do ciclo zoondtico e
eleva o risco de ocorréncia de casos humanos.

Diante desse cendrio, recomenda-se o fortalecimento da vigilancia entomoldgica, com
ampliacdo da cobertura espacial e temporal das coletas, além da intensificagdo do inquérito canino
com métodos diagndsticos integrados. Medidas de controle do ciclo vetor—cao—humano devem ser
implementadas de forma sistemadtica, associadas a educagdo em saide e a integracdo
interinstitucional entre orgdos de vigilancia e instituicdes académicas, visando prevenir a
progressao da transmissao no municipio.
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