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RESUMO

O melhoramento genético em bovinos visa a selecdo de caracteristicas
para facilitar o manejo, a qualidade da carne, a resisténcia a doencas e
a adaptacdo ao meio ambiente. Polimorfismos de nucleotideo uUnico
(SNPs) podem gerar grandes efeitos sobre essas caracteristicas
fenotipicas. Os microRNAs sdo pequenos RNAs nao-codificadores que
atuam como reguladores da expressao pés-transcricional através de sua
ligacdo a mMRNAs alvo. No presente estudo, realizamos o cruzamento de
dados entre ~56 milhGes de SNPs contra todas as sequéncias
conhecidas de miRNA bovino e analisamos in silico, seus possiveis
efeitos. Seguindo a predicado dos alvos, mostramos que 82% dos alvos
foram alterados como consequéncia dos SNPs que ocorrem na regiao
de seed de miRNAs maduros. Em seguida, identificamos variacdes na
Energia Livre Minima (MFE) que representam a capacidade de alterar a
estabilidade das moléculas e, consequentemente, a maturacdo dos
MiRNAs. Também encontramos 129 SNPs em miRNAs, que alteraram
sua predicdo com alvos, ocorrendo em regides de QTL e, por ultimo, a
analise dos escores de conservacao evolutiva para cada locus de SNP
sugeriu que eles tém uma funcdo bioldégica conservada através do
processo evolutivo. Nossos resultados sugerem que os SNPs em
microRNAs tém o potencial de alterar os fenotipos bovinos e sdo de
grande valor para a pesquisa de melhoramento genético, bem como

para a producéao.

Palavras-chave: microRNA, SNP, bovino.
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